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apresentou um Painel descrevendo uma

metodologia laboratorial, baseada em 32

marcadores genéticos, que permite aferir a

nova analise para c I C A R c pureza genética de coelhos-bravos e distinguir
inferir a integridade
genética das animais geneticamente puros (Oryctolagus cuniculus algirus) de hibridos, sendo

subespécies de
coelho-bravo em
Espanha e Portugal ”. Eixo de Gestdo do Plano de Acéo para o Controlo da Doenca Hemorrégica Viral

dos Coelhos (Despacho 4757/17 de 31 de maio, MAFDR).

uma ferramenta fundamental para pér em pratica uma das medidas previstas no

Esta apresentacdo decorreu no Congresso
Ibérico de Ciéncia Aplicada aos Recursos
Cinegéticos (CICARC), que se realizou
no edificio Luis Arroyo da Universidade
de Castilla-La Mancha na Cidade Real,
Espanha, de 1 a 4 de julho.

O painel intitulou-se “Selvagem ou
doméstico? algirus ou cuniculus? uma
nova andlise para inferir a integridade
genética das subespécies de coelho-bravo

em Espanha e Portugal”.

CICARC, Cidade Real, 4 de julho de 2019. Paulo Célio Alves, PhD (Biology).
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O coelho-bravo (Oryctologus cuniculus) é considerado uma espéciechave nos
ecossistemas mediterrdnicos e uma das espécies de caga menor mais apreciadas na
Peninsula Ibérica. Ao longo das Gitimas décadas, no entanto, as populagdes naturais
sofreram acentuadas flutuagdes na abundinda e distribuicdo como consequéncia da
perda de habitat, doencas infeciosas, elevada predagdo e sobre-exploragdo cinegética.
Numa tentativa de ultrapassar o declinio continuo das populagdes selvagens, tém sido
realizadas operagdes de repovoamento com coelhos criados em cativeiro por toda 2
Peninsula Ibérica, sem quaisquer preocupagdes relativamente 3 preservagdo do
patriménio genético das populagdes de coelho-bravo, particularmente das duas
subespécies: O.c. cuniculus e O.c. cigirus. Sabe-se que estas subespécies coexistem na
Peninsula Ibérica hd mais de dois milhdes de anos, estando atualmente a subespécie
olgirus localizada na parte sudoeste da Peninsula Ibérica e a subespécie cuniculus no
nordeste da Peninsula Ibérica e no Sul de Franga. O coelho doméstico deriva da subespécie
O.c. cuniculus. De modo a promover 2 conservagdo da integridade genética das populagdes
ibéricas de coelho-bravo, desenvolvemos um painel de 32 marcadores (SNPs,
polimorfismos de nucledtidos dnicos), para distinguir coelhos-bravos de coelhos
domésticos (n=8), bem como O.c. cuniculus de O.c. olgirus (n=24). Os SNPs foram
escolhidos com base no padrdo de diagnéstico estimado entre individuos amostrados das
duas subespécies fora da zon2 hibrida, no centro da Peninsula Ibérica, ou em diferengas
marcadas de frequéncias alélicas dos SNPs entre subespédies (>80%). Estes marcadores
foram otimizados em duas multiplexes. O indice de hibridacdo e valores de corte foram
inferidos usando amostras de referéncia das ragas domésticas mais comuns e de vdrias
populacdes selvagens amostradas por toda 2 distribuicdo geogrifica de ambas
subespécies. Esta nova andlise genética é mais eficiente e precisa, potencando 2
preservacdo do patrimdnio genético das populagdes Ibéricas de coelho-bravo, em
particular das populagdes da subespécie O.c. aigirus.
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