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Designag¢ao do projeto | SelectPorAl - Selecdo e melhoramento genémico de caracteristicas
produtivas do Porco Alentejano
Cdédigo do projeto | ALT20-03-145-FEDER- 000032

Objetivo principal | Reforgar a investigagdo, o desenvolvimento tecnolégico e a
inovacao.

Regido de intervengdo |Alentejo
Entidade beneficidria | Centro de Biotecnologia Agricola e Agroalimentar do Alentejo
(CEBAL)/Instituto Nacional de Investigagdo Agraria e Veterinaria (INIAV) /Universidade de

Evora (UE)/ ANCPA-Associagdo Nacional dos Criadores do Porco Alentejano/ Associagdo de
Criadores de Porco Alentejano

Data da aprovagdo | 31/05/2016
Data de inicio | 01/09/2016

Data de conclusao | 28/02/2021
Custo total elegivel | 566 995,99¢;

Custo elegivel INIAV| 3.750,00€

Apoio financeiro total da Unido Europeia | FEDER — 481 946,59 €
Apoio financeiro publico nacional/regional | 14 713,55€

Objetivos, atividades e resultados esperados

Os dois objetivos principais do projeto sdo identificar marcadores genéticos associados com
varios fendtipos de importancia econdmica (crescimento, produtividade por porca,
caracteristicas da carcaca e qualidade da carne), e desenvolver um sistema de tracabilidade
molecular para o Porco Alentejano e os seus produtos, baseado na identificacdo de SNPs
especificos para a raca. A informacdo gerada neste projeto serd posteriormente utilizada no
programa de melhoramento genético da raca, cuja efetividade serd aumentada com a
incorporacdo da informacdo derivada dos marcadores moleculares.

A metodologia proposta é baseada em sequenciacdo de ultima geracdo, para identificar e
desenvolver os marcadores moleculares para cada caracteristica. Especificamente, o
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método genotipagem-por-sequenciacdo (GBS — genotyping-by-sequencing) serd utilizado
para identificar a variacdo genética existente nos animais estudados para cada fenétipo.
Depois, analises estatisticas serdo executadas para identificar os SNPs associados com
desempenhos produtivos superiores.

O nosso objetivo é identificar marcadores genéticos para crescimento, avaliado nas
diferentes fases do ciclo de producdo (desde o desmame até ao abate), produtividade por
porca, definida como o nimero de leitdes desmamados por porca por ano, caracteristicas
da carcaca, com destaque para o peso dos presuntos e das paletas, e qualidade da carne,
focando em varias propriedades fisicas e quimicas.

O sistema de tracabilidade molecular serd um mecanismo crucial para assegurar a protecao
adequada aos produtos derivados do porco Alentejano. Iremos analisar a variabilidade
genética existente na raca e noutras racas que também devem fazer parte do sistema, tais
como as outras racas Portuguesas de suinos e as principais racas comerciais. Uma vez
implementado, este sistema utilizard um numero moderado de SNPs, cujos gendtipos
oferecerdao o poder estatistico necessario para atribuir a sua raca de origem uma amostra
de DNA de origem desconhecida.

As atividades previstas no projeto incluem:

e WP1- Selegdo dos animais a serem estudados para os fendtipos crescimento e
produtividade por porca

e WP2 —Recolha de registos para composi¢do da carcaca e qualidade da carne

e WP3 —Sequenciacdo de Ultima geracgao e analises bioinformaticas

e WP4 — Estudos de associacao gendmica e selegcdao dos marcadores genéticos associados com
os fendtipos

e WP5 — Desenvolvimento de um sistema de tracabilidade molecular para o porco Alentejano

e WP6 — Desenvolvimento e implementagdao de uma base de dados integrada



